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1.  
 

-

(Jones e Clemmons, 1995). O IGF-
desenvolvimento  com efeito 

 e potencializando o efeito das gonadotrofinas nos tecidos 
foliculares (KAWASHIMA et al, 2007). O IGF- -I em 

 al., 1991). 
O IGF- -II sendo observado 

-I (Stewart et al., 1996). 
Apesar do IGF-

representa a maior parte da co
 O 

respectivamente do RNAm total de GHR (Kobayashi et al., 1999).   A 
-  

controversa, alguns autores demonstram al, 
2008a; Schams et al, 2002; Spicer et al, 1993 
2000; Perks et al, 1999; Sudo et al, 2007). Apesar disso,  IGF-I 

1996; Neuvians et al, 2003; Rhoads et al, 2008a).  R mRNA 
   

 (Lucy et al, 
1993; Kirby et al, 1996). 
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2.  
2.1 Coleta de Tecido 

e avaliado quanto  (E2) e progesterona (P4), para 
determinar a sua categoria. 

A foi hemipartido em duas metades e a cavidade 
a gelada e 

granulosa recuperad x g por 2 minutos. Para o CL 
apenas os de fase III foram selecionados, 
(Ireland et al., 1980) sendo 

-80 C. estimado a partir do peso do FF.  
 
2.2 A
 
E2 no FF foi determinado por radioimunoensaio (RIA), procedimento descrito 
por (Butler et al., 2004). A progesterona (P4) retirada em amostras de FF 

 
considerado como (FAT) quand  E2:P4 foi 
inferior a 1 e   (FEA) quando E2: P4 
foi maior do que 1 (Ireland e Roche, 1982). O IGF-I foi quantificado por RIA de 

 
 
2.3  real (PCR) 
 
As amostras (30 mg de CL ) foram 
homogeneizadas com 1 mL de Qiazol, o total de RNA  foi isolado e purificado. 
A quantidade e a integridade do RNA foram determinadas usando o 
Bioanalyzer e RNA Nano Lab Chip Kit (Agilent Technologies, Santa Clara, 

 reversa com 1 g de RNA, 
utilizando Kits  Foi avaliada a 

 GHR, IGF-I, SOCS-1, -2, -3 e  de 
 foi usada para um controle interno. As 

  
 
 Tabela 1  Sequ ncia e refer ncia de primers usados no experimento. 
Primer  - 3)  

RPS9 
F: CCTCGACCAAGAGCTGAAG 

(Janovick-Guretzky et al., 2007) 
R: CTCCAGACCTCACGTTTGTTC 

GHR 
F: GGTATGGATCTCTGGCAGCTG 

(Rhoads et al., 2008b) 
R: CTCTGACAAGGAAAGCTGGTGTG 

IGF-I 
F: TTGGTGGATGCTCTCCAGTTC 

(Rhoads et al., 2008b) 
R: GCACTCATCCACGATTCCTGT 

SOCS-1 
F: CACAGCAGAAAAATAAAGCCAGAGA 

(do Amaral et al., 2010) 
R: CTCGTACCTCCTACCTCTTCATGTT 

SOCS-2 
F: GGGATGCTTCCCTTCCTAAG 

(do Amaral et al., 2010) 
R: GTGCTGGGACCTTTCACCTA 

SOCS-3 
F: GGCCACTCTCCAACATCTCTGT 

(do Amaral et al., 2010) 
R: TCCAGGAACTCCCGAATGG 

 
F: AGGGAAGCTCCTATTTGCTCC 

(Pfaffl et al., 2002) 
R: CGGTGGATGTGGTCCTTCTCT 



 
             As 
25 uL, utilizando SYBR Green Mastermix (Applied Biosystems) e a 

(Applied Biosystems). Para cada ensaio, 40 ciclos de PCR foram executados e 

produto de PCR, a

(Applied Biosystems) e os dados foram analisados 
por (Zhao e Fernald, 2005).  
 

3. 
 

     Neste 
obtidos  FAT e 

FEA (Tabela 2).  
 

Tabela 2  AT) e 
(FEA). 

Vari  Atr  Estrog  P 
Estradiol (ng/mL)   0.0002 
Progesterona (ng/mL)   0.28 
E2:P4   0.002 
Diametro (mm)   0.74 
IGF-I (ng/mL)   0.85 

A  GHR, IGF-I, SOCS-1 e SOCS-2 mRNA foi maior em 
 (Tabela 3). 

 
Tabela 3  

 
 

 Granulosa Luteal P 

GHR   <.0001 

IGF-I   <.0001 

SOCS-1   <.0001 

SOCS-2   <.0001 

SOCS-3   0.89 

   0.55 

Receptor do 
(IGF-  

Foi observado que e SOCS-2 mRNA foi correlacionada (P 
<0,05) com a r  mRNA 

-I mRNA ou com GHR mRNA na granulosa 
(P=0,83), contudo a  mRNA tendeu a ser correlacionada 
com SOCS-2 mRNA na granulosa (P=0,06) luteais (P=0,08).  Em 

de ) A  
de IGF-I   se correlacionou 

sa (P=0,30).  



  IGF-I mRNA foi expresso tanto como luteal, 
sendo que sua    FAT e 
FEA se correlacionou com  de E2 ou P4 no FF. No 

-I mRNA foram muito mais elevados luteais 
que nas  eriores (Rhoads 
et al., 2008a), t -I mRNA, como 

oads et al., 2008a). A  mRNA para GHR, 
IGF-I, SOCS-1 e -2 foi superior em s luteais 

e  
 

4.  
 
           -I foi observada, 
IGF-

associada com 
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