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Resumo:

O neuropeptideo Y (NPY) ¢ um dos mais potentes estimulantes da ingesta de alimento nos vertebrados, a
qual ¢ um complexo processo em que varias moléculas sinalizadoras estdo envolvidas. Varias evidéncias
sugerem que o NPY também estd envolvido na homeostase energética em peixes, onde isto tem sido
recentemente observado na administracéo intracerebroventricular de NPY a qual estimula a ingesta em Ictalurus
punctatus e em Carassius autratus. Também no C. auratus foi observado que o NPY ¢ o neurotransmissor
responsavel pela acdo da grelina, a qual ¢ um dos principais orexigenos em peixes e mamiferos. Trabalhos
recentes t€ém demonstrado que a utilizagdo da técnica de real-time PCR ¢ efetiva para a avaliacdo de pequenas
diferengas na expressdo génica. Com a clonagem do NPY do linguado buscou-se neste trabalho construir e
avaliar in silico primers para reacdes de real-time PCR para avaliar os niveis de expressdo do NPY no linguado.
Baseado na seqiiéncia de nucleotideos do cDNA correspondente ao NPY do linguado e em seqiiencias do NPY
de outras espécies de peixes foram desenhados primers em regides conservadas do gene no software Primer 3
(Applied Biosystems, USA). Os primers foram desenhados e avaliados para a técnica de SYBR Green
gRT-PCR. Outros pardmetros como conteiido de GC, temperatura de anelamento e formag¢do de dimeros foram
avaliados para uma boa condi¢do de PCR. Também foram desenhados primers para a avaliacdo da expressdo da
beta-actina como gene normalizador baseado na seqiiencia depositada no GenBank (n° de acesso EU542580).
Foram desenhados dois pares de primers para cada gene (NPY e beta-actina) com um produto de amplificagdo de
60 pares de base para cada par de primer. Com isto espera-se realizar reagdes de qRT-PCR com sucesso para
avaliar os niveis de transcricdo do NPY durante o jejum prolongado, alimentagdo normal e fotoperiodo para
futuramente determinar a freqii€ncia alimentar do linguado, contribuindo de maneira significativa na cultivo em
cativeiro desta importante espécie.



