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Resumo:

Em face do potencial de melhoramento que pode ser realizado com a aplicagdo da analise de QTL
(Quantitative Trait Loci), esta revisdo foi realizada no periodo de 2006 a 2008, tomando como base artigos e
revisdes de acesso publico. O objetivo ¢ apresentar o estagio atual do desenvolvimento do mapeamento de locos
quantitativos em peixes. Entre as aplicacdes do mapeamento gendmico, estd a procura por QTL que influenciam
caracteristicas economicamente importantes na produ¢do animal, objetivando identificar a existéncia de relagdes
entre variagdes ao nivel do DNA e valores fenotipicos. Em anos recentes a andlise destas relacdes tem sido
focada, principalmente, em estudos quantitativos, que sio a base das caracteristicas de producido. Normalmente,
para estas caracteristicas a regido no DNA responsavel pelo efeito fenotipico ¢ definida como QTL. A
identificacdo do QTL pode ser realizada pela varredura genomica ou pela andlise de cromossomos
individualmente. Baseado no ponto de vista estatistico, os métodos para mapear QTL sdo agrupados em 3
grandes classes: modelos de regressdo, modelos de maxima verossimilhanga e modelo Bayesiano. Um proximo
passo na andlise de QTL ¢ identificar os genes presentes na regido proxima aos marcadores ligados ao QTL que
estdo controlando a caracteristica de interesse, através do mapeamento fino, com o emprego de um maior
numero de marcadores proximos a regido de localizagdo do QTL. Este refinamento da analise de ligagdo ou
saturacdo da regido de mapeamento permite reduzir o tamanho em cM da regido mapeada do QTL e portanto,
reduzir o numero de genes a serem analisados na relagdo com o QTL. Um dos objetivos do estudo de associagdo
marcador-QTL ¢ utilizar os marcadores que estdo em desequilibrio de ligagdo com o QTL na selecdo assistida
por marcadores, de forma que maiores incrementos na taxa de resposta possa ser obtido em relagdo a selegéo
tradicional. Diversos QTL ligados ao crescimento, resisténcia a doengas e reproducéo tem sido identificados em
diversas espécies de peixes, entretanto, seu nimero ¢ reduzido comparativamente a outros taxons. Neste
contexto, a identificagdo de QTL tem potencial para aumentar a taxa de melhoramento genético, através da
selecdo assistida por marcadores. Recentemente, a utilizacdo dos marcadores genéticos moleculares tem
possibilitado estudar, melhor, a variagdo das caracteristicas quantitativas e a identificacdo de locos individuais,
controlando as caracteristicas de importancia economica.



