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A mastite bovina € a doenca que causa maiores prejuizos econdémicos a
producao leiteira. Caracteriza-se pela inflamacéo da glandula mamaria e pode
ser classificada como clinica (sinais evidentes) ou subclinica (sem alteracdes
macroscopicas). O objetivo deste estudo foi descrever um novo método de
identificagdo de animais com mastite subclinica a partir de uma Unica amostra
de leite do tanque. Este método tem origem na percep¢do de que € possivel
determinar a proporcdo genbémica (DNA e, portanto, as células somaticas)
contribuida por cada vaca ao DNA presente no leite do tanque, confrontando os
genotipos de vacas individuais com as propor¢des genémicas (polimorfismos
de nucleotideo Unico, SNPs) no leite do tanque. Este estudo foi realizado em
duas etapas, na primeira, foram simulados dados de fazendas com 25, 100 e
500 vacas e uma producdo média de leite de 30L/dia. Apés, foi simulada a
contagem de células somaticas (CCS) no tanque e confrontadas com 3
matrizes de SNPs de diferentes capacidades, 700.000 SNPs (700K), 50.000
SNPs (50K) e 3.000 SNPs (3K) respectivamente. Isto com o intuito de
exemplificar a eficiéncia do método. Ja na segunda etapa, coletou-se uma
amostra do tanque que continha o leite de 21 vacas previamente genotipadas.
Apds, a amostra do leite foi genotipada através de chips de alta (700K), média
(50K) e baixa (3K) capacidade de deteccao de SNPs e, criada uma matriz de
SNPs por animal. Finalmente, foram comparados os gendtipos de vacas
individualmente com a maior propor¢do gendmica na amostra coletada do
tanque, detectando os animais que contribuiram com maior quantidade de
células somaticas (DNA) ao tanque, e, desta maneira identificar animais com
mastite subclinica. Os resultados dos dados simulados apresentaram maior
correlagao (R>>0,98) do que os resultados reais (R®=0,60), ainda assim,



evidencia-se a eficiéncia do método em identificar vacas com mastite
subclinica. Para cerca de 80% das vacas, os valores foram significativos (P <
0.0001) para os trés chips. Sendo assim, a genotipagem da amostra de leite do
tanque pode ser eficaz para o0 monitoramento e controle de vacas com mastite
subclinica.
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